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BIO-EXPRESS 2.0

국가생명연구자원정보센터
(KOBIC)는

대규모 분석 인프라 또는

고도화된 분석 기술이 필요한

연구자를 위해 Bio-Express 유전체 

빅데이터 분석 클라우드 서비스를

제공합니다.

Bio-Express 서비스는 동적 컨테이너 기반 자동화된 

워크플로우 분석 플랫폼과 고속 데이터 전송 서비스를 

통해 과학 분야의 빅데이터 분석을 가능하게 하는 클라

우드 기반 통합 데이터 분석 서비스입니다.

Bio-Express는 코딩을 모르는 실무자부터 데이터 전

문가에 이르기까지 간편한 데이터 분석이 가능한 다양

한 클라우드 기반 데이터 분석 서비스와 고속 분석을 

위한 빅데이터 플랫폼 기반 인프라 서비스를 제공합니다.
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Cloud-Based Open Integrated Analytics Systems
클라우드 기반 개방형 통합 분석 시스템

Bio-Express 워크벤치는 분석 알고리즘 구

성 요소를 이용해 빅데이터 분석 워크플로우

를 설계하고 분석을 고속으로 실행하는 플랫

폼입니다. 사용자는 원하는 분석 파이프라인 

또는 알고리즘의 세트 값을 정의하여 파이프

라인을 재구성함으로써 간단하고 신속하게 분

석할 수 있습니다. 동적 컨테이너 기반 사용자 

코드 실행을 지원하여 자유도가 높은 서비스

를 지원합니다.

다양한 과학 분야에서 빅데이터의 전송을 

위해 KOBIC은 최대 전송 속도, 절감된 파

일 전송 비용, 양방향 데이터 전송, 체계적 

파일 관리, 신속한 동기화 및 빅 데이터 저

장소 백업을 제공합니다.
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1.1

Bio-Express 워크벤치 다운로드

그림 1.1-1. 바이오익스프레스 워크벤치 다운로드

	 -	� Bio-Express 웹 서비스 메인 화면 우측의 Quick Downloads 버튼을 클릭한다.
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1.2

Bio-Express 워크벤치 실행

그림 1.1-2. 바이오익스프레스 압축해제

그림 1.2-1 프로그램 실행

	 -	� 사용자 OS 및 CPU 환경에 맞는 배포버전을 다운로드하여 압축을 해제한다.

	 -	� 압축이 해제된 폴더의 Bioexpress.exe 파일을 실행한다.
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1.2.1. Bio-Express 워크벤치 로그인

	 -	 KOBIC 통합로그인(SSO)에 가입 되어 있는 아이디로 로그인 한다.

(Bio-Express 웹 매뉴얼 목차 1.2.1 참조)

	 -	 아이디가 없으면 왼쪽 하단 Register 버튼을 통하여 회원가입 후 로그인한다.

1.2.1-1. Bio-Express 로그인 화면
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1.2.2. Bio-Express 워크벤치 시작화면

	 -	� CLOSHA intro 페이지가 활성화되고 각 서비스의 카드영역 부분을 누르면 Bio-Express 

웹 페이지로 연결되어 자세한 소개와 사용법을 익힐 수 있다.

	 -	 메인 메뉴 [File], [Window], [Help]는 사용자 편의기능과 워크벤치 업데이트가 가능하다.

	 -	� 툴바 가장 좌측 메뉴를 통하여 빅데이터 고속 전송 시스템 GBox과 클라우드 기반 통합 

분석 시스템 CLOSHA의 퍼스펙티브 이동이 가능하다.

	 [File] > [New] : 새로운 워크스페이스, 카테고리, 파이프라인, 프로그램 생성

	 [File] > [Register] : 파이프라인 등록, 프로그램 등록

	 [Window] > [Open Perspective] : CLOSHA / GBox 퍼스펙티브 이동

	 [Window] > [Reset Perspective] : 기본(Default)으로 설정된 퍼스펙티브로 되돌리기

	 [Window] > [Preference] : Bio-Express 워크벤치 설정 값 세팅

	 [Help] > [Help Contents] : Bio-Express 사용자 매뉴얼

	 [Help] > [Community] : Bio-Express 웹 커뮤니티 페이지 이동

	 [Help] > [Feedback] : Bio-Express 웹 피드백 페이지 이동

	 [Help] > [About Bio-Express] : Bio-Express 웹 소개 페이지 이동

	 [Help] > [Update CLOSHA Workbench] : Bio-Express 워크벤치 업데이트

1.2.2-1. Bio-Express 워크벤치 메인 화면
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Bio-Express 워크벤치는 대용량 데이터 분석 서비스를 제공하는 클라우드 기반의 프로그램이다. 

사용자 친화적인 인터페이스로 구성되어 복잡한 생명정보 분석과정을 손쉽게 파이프라인으로 

디자인 할 수 있다.

2.1

화면 및 기능 소개

그림 2.1 - 1 바이오 익스프레스 CLOSHA 화면
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2.2

사용자 정의 기반 프로그램 등록

그림 2.2.1 - 1 사용자 스크립트 폴더 생성

그림 2.2.1 - 2 사용자 스크립트 폴더 생성 다이얼로그

2.2.1. 사용자 분석 코드 작성

	 -	 사용자 정의 기반 프로그램을 등록하기 위해 먼저 사용자 분석 코드를 등록해야한다.

	 -	� 사용자 분석 코드를 등록할 스크립트 폴더를 생성하기 위하여 [Script] View 컨텍스트 

메뉴의 [New Folder] 버튼을 클릭한다.

	 -	� 생성 폴더의 이름을 작성한 후 [OK] 버튼을 클릭하여 폴더를 생성한다.
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	 -	� 생성할 스크립트의 이름을 입력한 후 [OK] 버튼을 클릭하여 빈 스크립트를 생성한다.

	 -	� [그림2.2.1-3]과 같이 생성된 스크립트 폴더에서 컨텍스트 메뉴의 [New Script] 버튼을 

클릭하여 사용자 분석 코드를 생성한다. 사용자 분석 코드의 파일 형식으로는 Python, 

Bash, R을 지원한다.

그림 2.2.1 - 3 사용자 스크립트 생성

그림2.2.1 - 4 사용자 스크립트 생성 다이얼로그
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	 -	� 생성한 사용자 분석 코드는 [그림2.2.1-5]와 같이 [Script] View에서 더블 클릭하여  

에디터를 통해 작성 및 편집이 가능하며, 에디터에서 코드 자동 완성 기능을 제공하여 보다 

편리한 코드 작성을 지원한다.

그림 2.2.1 - 5 사용자 스크립트 작성
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2.2.2. 사용자 프로그램 등록

	 -	 작성한 사용자 분석 코드를 실행하기 위해서 사용자 프로그램을 등록한다.

	 -	� [Program] View에서 컨텍스트 메뉴의 [New Category] 버튼을 클릭하여 사용자 정의 

프로그램을 등록할 루트 카테고리와 서브 카테고리를 생성한다.

그림 2.2.2 - 1 사용자 프로그램 루트 카테고리 생성

그림 2.2.2 - 3 사용자 프로그램 서브 카테고리 생성

그림 2.2.2 - 2 사용자 프로그램 루트 카테고리 생성 다이얼로그
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	 -	 컨텍스트 메뉴로 루트 카테고리 하위에 서브 카테고리를 생성한다.

그림 2.2.2 - 4 사용자 프로그램 서브 카테고리 생성 다이얼로그

	 -	� 생성한 서브 카테고리의 컨텍스트 메뉴 [New Program] 버튼을 클릭하여 사용자 프로그

램을 등록한다.

그림 2.2.2 - 5 사용자 프로그램 생성
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그림 2.2.2 - 6 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 기본정보

그림 2.2.2 - 7 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 스크립트 및 실행 설정

	 -	 등록할 사용자 프로그램의 기본정보, 추가정보, 인자값을 설정하여 프로그램을 등록한다.
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그림 2.2.2 - 8 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 스크립트 파일 탐색기

그림 2.2.2 - 9 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 Input 파라미터 설정
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그림 2.2.2 - 11 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 Input 파라미터 입력 폴더 설정

그림 2.2.2 - 10 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 Input 파라미터 타입 설정
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그림 2.2.2 - 12 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 Input 파라미터 추가 다이얼로그

그림 2.2.2 - 13 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 Input 파라미터 추가 완료 화면
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그림 2.2.2 - 14 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 Output 파라미터 설정

그림 2.2.2 - 15 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 Output 파라미터 출력 폴더 설정
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그림 2.2.2 - 16 사용자 프로그램 생성 다이얼로그 - 프로그램 Output 파라미터 추가 완료 화면

그림 2.2.2 - 17 사용자 프로그램 생성 완료 화면
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2.3

분석 파이프라인 개발

그림 2.3.1 - 1 사용자 워크스페이스 생성

그림 2.3.1 - 2 사용자 워크스페이스 생성 다이얼로그

2.3.1. 워크스페이스 생성

	 -	� [그림 2.3.1-1]과 같이 [Workspace] View의 컨텍스트 메뉴 [New Workspace] 버튼을 

클릭하여 워크스페이스를 생성한다.

	 -	� 생성할 워크스페이스의 이름과 설명을 작성하고 연관 키워드를 등록한 후 [OK] 버튼을 클릭

한다.
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그림 2.3.1 - 3 파이프라인 생성

그림 2.3.1 - 4 사용자 정의 파이프라인 생성

	 -	� 생성한 워크스페이스의 컨텍스트 메뉴 [New Pipeline] 버튼을 클릭하여 분석 파이프라인

을 생성한다.

	 -	� 파이프라인 유형에 따라 사용자 정의 파이프라인을 생성하거나, 기존에 등록되어 있던 

파이프라인을 선택하여 인스턴스 파이프라인을 생성할 수도 있다.

[Develop a new pipeline] :

사용자 정의 파이프라인 생성

[Develop an instance pipeline] :

공개 파이프라인 생성
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그림 2.3.1 - 5 사용자 정의 파이프라인 생성 완료 화면

그림 2.3.2 - 1 - 1 생성된 파이프라인 에디터 활성화 화면

	 -	� [그림 2.3.1-5]과 같이 [Workspace] View를 통해 생성된 사용자 정의 파이프라인을 

확인할 수 있다.

2.3.2. 분석 파이프라인 디자인

●	 사용자 정의 파이프라인 디자인

	 -	� 분석 파이프라인 디자인에 필요한 분석 프로그램을 에디터의 Palette에서 찾는다. 
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	 -	� 프로그램을 선택한 후 캔버스 위에 마우스로 드래그 앤 드롭 한다.

	 -	� 필요한 분석 프로그램으로 디자인한 파이프라인을 저장하고, 각각의 분석 프로그램을 

더블 클릭하여 실행에 필요한 옵션을 설정한다.

그림 2.3.2 - 1 - 2 Drag & Drop 을 이용한 파이프라인 디자인

그림 2.3.2- 1 - 3 활성화된 프로그램 파라미터 설정 다이얼로그
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그림 2.3.2- 1 - 4 Input 파라미터 설정 다이얼로그
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	 -	� 분석 파이프라인 실행 옵션 설정 후, 캔버스에 위치한 분석 프로그램을 연결하여 하나의 파이

프라인을 생성한다.

	 -	� 분석 프로그램간의 연결과 옵션 설정의 순서가 바뀌어도 기능상 문제가 없지만, 분석 프로

그램을 연결하면 자동으로 앞 단계 프로그램의 Output을 Input으로 설정하게 되므로 프로

그램 설정 후 연결하는 방식을 추천한다. 

그림 2.3.2- 1 - 5 연결선 연결
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	 -	� 분석 프로그램의 Output 파라미터 우측 끝에 위치한 원 모양의 연결 영역을 다음 단계 분석 

프로그램의 Input 파라미터 좌측 연결 영역으로 드래그 앤 드롭하여 사용자 정의 파이프 

라인을 디자인한다.

	 -	� 연결선의 형태는 [그림 2.3.2-1-6]과 같이 마우스 드래그를 통하여 사용자가 원하는 대로 

자유롭게 수정할 수 있다.

그림 2.3.2- 1 - 6 연결선 디자인
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●	 인스턴스 파이프라인 디자인

	 -	� 그림 2.3.2-2-2과 같이 파이프라인 생성 단계에서 인스턴스 파이프라인 유형을 선택하여 

기존에 등록되어 있던 파이프라인을 선택할 수 있다. 

	 -	� 인스턴스 파이프라인 역시 사용자 정의 파이프라인과 같이 각각의 프로그램 별 실행에 필

요한 설정을 변경할 수 있다.

그림 2.3.2 - 2 - 1 파이프라인 생성

그림 2.3.2 - 2 - 2 인스턴스 파이프라인 생성
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그림 2.3.2 - 2 - 3 인스턴스 파이프라인 생성 완료 화면

그림 2.3.2 - 2 - 4 생성된 인스턴스 파이프라인 에디터 활성화 화면
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2.4

분석 파이프라인 실행

2.4.1. 분석 파이프라인 실행

	 -	 에디터 상단의 [Run] 버튼을 클릭하여 디자인한 분석 파이프라인을 실행할 수 있다.

	 -	� 분석이 실행되면 [Pipeline] View, [Log] View와 에디터를 통해 해당 분석 파이프라인

의 진행 상태를 확인할 수 있다. 각 View와 에디터의 [Refresh] 버튼을 통해 분석 파이프

라인 실시간 진행 상태를 확인할 수 있다. 분석 파이프라인 실행 시 순차적으로 분석 프로

그램이 진행된다.

그림 2.4.1 - 1 파이프라인 에디터 및 파이프라인 정보 화면
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	 -	� 실행 중인 프로그램은 run 상태이며 에디터에서 녹색으로 표시되고, 실행을 마친

complete 상태의 프로그램은 파란색으로 표시된다.

그림 2.4.1 - 2 파이프라인 실행 화면
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2.4.2. 단일 분석 프로그램 실행

	 -	� 각 분석 프로그램의 단일 실행도 가능하다. 캔버스에서 단일 실행할 분석 프로그램에 

마우스 오버 시 나타나는 바로 가기 메뉴에서 [Start Node]버튼을 클릭하고 메시지창에서 

OK를 클릭하면 정상 실행 후 Pipeline view에서 실행결과를 확인 할 수 있다.

2.4.2 - 1 파이프라인 에디터 및 파이프라인 정보 화면
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2.4.3. 데이터 분석 결과 확인

	 -	� [Log] View를 통해 각 분석 프로그램의 로그 정보를 확인한다.

그림 2.4.3 - 1 파이프라인 상세 로그 목록 화면

그림 2.4.3 - 2 파이프라인 상세 로그 확인

	 -	� 해당 로그를 더블 클릭하면 [Console] View에서 분석 과정 및 오류 등의 로그를 확인할 

수 있다.
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그림 2.4.3 - 3 파이프라인 실행 결과 확인

그림 2.4.3 - 4 Bio-Express fastp 프로그램 분석 결과

	 -	� [GBox Browse] View 를 통해 각 분석 프로그램 별로 지정한 Output 경로로 이동하여 

결과를 확인할 수 있다.

	 -	� [그림2.4.3-4]는 Bioinformatics 카테고리의 공개 프로그램 fastp의 분석 결과이다.
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2.5

공개 서비스 등록

2.5.1.	파이프라인 공개 등록

	 -	� 특정 사용자와의 분석 파이프라인 공유를 위하여 분석 파이프라인을 공개 등록이 가능하다.

	 -	� [그림2.5.1-1]과 같이 [Workspace] View에서 원하는 분석 파이프라인을 선택하고, 컨텍

스트 메뉴 [Register Pipeline] 버튼을 클릭한다.

	 -	� 공개 등록이 요청된 분석 파이프라인은 관리자 승인 절차를 거쳐 공개 분석 파이프라인으로 

사용이 가능하다.

그림 2.5.1 - 1 파이프라인 공개 등록 요청

그림 2.5.1 - 2 파이프라인 공개 등록 요청 완료
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